Kokkuvote

Globaalse kliimamuutusega kaasneb suurenev tahtsus karjamaa-raiheina, enim kasutatud
maletsejate sb6damoona kohandada muutustega ilmastikutingimustes. Karjamaa raihein ei ole
voimeline liigisiseselt suguliselt paljunema, mistdttu ei saa selle peal rakendada klassikalisi
aretustehnikaid. Genoomi tappismuundamise tehnoloogiate nagu CRISPR/Cas9 abil on aga
vbimalik lahendada liigisisesest sugulisest paljunemisvdimetusest tulenev probleem ning luua
kilma- ja pouatingimustes paremini toimetulevad taimed. Genoomi tadppismuundamise
tehnoloogiate tulemuste kontrollimiseks on vaja taimi eelnevalt regenereerida, mis on
toomahukas ja ajakulukas. Selle asemel on voimalik polUetlleengliikooliga transformeerides
katsetada CRISPR/Cas9 komponentide t6husust genoomi tappismuundamisel taime
protoplastides.

Selle t06 eesmargid olid tootada valja korge saagikusega protokoll karjamaa-raiheina mesofullist
protoplastide eralduseks, tdhus protokoll raiheina poluetlleenglikooliga transformeerimiseks
ning nende protokollide rakendamine, et katsetada CRISPR/Cas9 gRNAde tdhusust genoomi
tappismuundamisel. Selle 166 raames tehtud uuring on osa rahvusvahelisest EEA-projektist
»Raiheina kohanemisvGime ja vastupidavuse parandamine ohutute ja sdastvate toidusisteemide
jaoks CRISPR/Cas9 tehnoloogia abil“, mille eesmargiks oli tdsta karjamaa-raiheina pdua ja
kilmataluvust paremaks kohanemisvéimeks P6hja-Euroopa kliimatingimustes.

Karjamaa-raiheina protoplastide eralduseks tootati valja kérge saagikusega protokoll, mille
optimeerimiseks kasutati mitmeid meetodeid. Eraldatud protoplastidesse transformeeriti
edukalt poluetuleenglukooliga CRISPR/Cas9 kompleksi osi kodeerivad jarjestused. Lisaks
kinnitati meetodi rakendatavus, et kontrollida gRNAde téhusust CRISPR/Cas9 kompleksiga
genoomi tappismuundamisel. Selles uuringus valja tootatud metoodikat saab rakendada
tulevastes CRISPR/Cas9 uuringutes karjamaa-raiheinas.






