Maisi geeni variable lobes (vlo) kaardistamine ning kloneerimine
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Taimedes arenevad idurakud de novo somaatilistest rakkudest. Erinevad keskkonnast tulevad
ja taime sisesed signaalid suunavad apikaalset meristeemi muutuma die meristeemiks, kus
saavad alguse suguorganid: tolmukad ja viljalehed. Moned neist pluripotentsetest rakkudest
hakkavad jagunema meiootiliselt, mitte mitootiliselt. Meiootilise rakusaatuse méiramise
alused on siiani teadmata. Isasteriilsete mutantide arengu geneetiline analiilis on edendanud
meie arusaamist molekulaarsetest mehhanismidest, mis on iilemineku taga mitootilistest
jagunemistest meiootilistele. Kéesoleva t60 eesmérgiks on iseloomustada maisi vlo
isasteriilset mutanti, mis isoleeriti geneetilisel soelumisel, kaardistada mutatsiooni asukoht

ning leitud geen kloneerida.

Mutantsete taimede pdorised on steriilsed, dietolm puudub neis tdielikult. Ka tdlvikul on
metsik-tiilibiga vorreldes erinev fenotiitip- igal teral on karvu rohkem mis on samas ka

pikemad, muutes seda tihedamaks.

Geeni kaardistamise kiigus tuli vilja, et vlo on seotud SSR markeri umc1730 ja INDEL
markeri IDP7285-ga. Kaardistatud alas olev geenimudel GRMZM2G110153 vdeti vlo
kandidaatgeeniks. Geeni sekveneerimisel tuli vélja, et vlo-ems71924 mutantsed taimed
omavad 7-nukleotiidset ning vlo-ems72032 mutantsed taimed omavad 8-nukleotiidset
insertsiooni Zmm16 geeni (vastab geeni mudelile GRMZM2G110153) seitsmendas eksonis,
erinevalt oodatud punktmutatsioonile. Insertsiooni olemasolu vdiks muuta lugemisraami, kuid
kummagi mutandi Zmml16 cDNA-d ei suudetud tuvastada. Zmml16 kodeerib MADS
perekonna transkriptsioonifaktorit MADS16. Molemas vlo mutandis oleva insertsiooni

olemasolu korrelleerub steriilsusega.



